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Introducción. Durante el mes de marzo de 2013 una población de torcazas de la especie Zenaida auriculata se instaló en una zona céntrica de la ciudad de Buenos Aires. Conociendo el rol que juegan estas aves como reservorios competentes del virus de la Encefalitis de San Luis (VESL), se consideró realizar una vigilancia entomológica.Objetivo. Detectar la presencia VESL en mosquitos por técnicas moleculares. Materiales y métodos. Se instaló en el lugar una trampa tipo CDC, a los fines de realizar la captura de los ejemplares. Fueron identificados en platina refrigerada y a los  alimentados se les separó el abdomen. Se procesaron durante ese mes 5 grupos de  mosquitos (N=48), 3 correspondieron a la especie Culex pipiens (n=10) y 2 a Culex spp (n=38), no pudiéndose determinar en estos últimos con precisión la especie por encontrarse dañados. La extracción del ARN se realizó a partir de los sobrenadantes de los grupos de ejemplares mortereados en 1 ml de medio esencial mínimo suplementado con 10% de suero fetal bovino con 1% de gentamicina y centrifugados a 12000 rpm. Se utilizó el método de extracción por columnas usando el  kit ZR Viral RNA Kit (Zymo Research USA), según las instrucciones del fabricante. Se realizó un RT-PCR anidada para una porción del gen de la proteína de envoltura E. Posteriormente el producto de la primer ronda de la RT-PCR anidada fue purificado con Zymoclean Gel DNA Recovery Kit (Zymmo Reserach USA) y secuenciado usando BigDie® Terminator v3.1 Cycle Sequencing Kit, con un secuenciador automático Applied Biosystems 3500nGenetic Analizer. La secuencia obtenida del fue comparada en BLASTn 2.2.19-Basic Local Alignament Search Tool. Resultados. Se obtuvieron 5 grupos de mosquitos, 3 grupos correspondieron a la especie Culex pipiens con 1, 2 y 7 especímenes y 2 grupos del género Culex spp con 14 y 24 especímenes respectivamente. En el grupo de 24 mosquitos del género Culex spp. se detectó el VESL por la RT-PCR anidada. El análisis del fragmento de 947 nucleótidos, presentó una identidad nucleotídica del 99.5% con las cepas CbaAr-4005 y CbaArg-4006, ambas pertenecientes al genotipo III.  Conclusiones. La detección del genotipo circulante en mosquitos puede ser de suma utilidad para el sistema de salud, ante la aparición de casos humanos de encefalitis. Bibliografía. -Ré V, Spisanti L, Farías A, Díaz A, Vázquez A et al. Reliable detection of St. Louis encephalitis virus by RT-nestedPCR. Enferm Infecc Microbiol Clin 2008; 26:10-15.
